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Query= 

(1115 letters) 



Database: All GenBank+EMBL+DDB J+PDB sequences (but no EST, STS,' 
GSS, or phase 0, l' or 2 HTGS sequences) 

'■ 2,102,977 sequences; 10,130,642, 339 total letters 
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Sequences producing significant alignments: 
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23130719 



17336265 



3461799 | qb | ACQ 052 52 . 1 



_3753733_7_ 
22296946 



21431105 



7658301 |-g b | AC020 633 . 3 j 



J12 81 642 



284'60893 



2819159.8 



L7Q6677; 



21166215 



2 32 695 9 8 



18261563 
27544898 



54740260 



7923645 



12643000 



27901792 



20279381 



27777719 



27764902 
20143838 



20128718 



>0219066 



■20198523 



20043139 



19551232 



197 7 43 8 9 



20037100 



197 7 4 34.1 



19310352 



L9848427 



19570169 



qb | AY 35 85 8 9. 1 | Homo sapiens clone DNA59842 PPAG. 
ref 1 NM 198 149 . 1 j Homo sapiens chromosome 1 open. 
qb | BC00 955 8 . 1 | Homo sapiens chromosome 1 open r. 

gb] BC06190S . 1 1 Homo sapiens chromosome 1 open r. 
q b | BC066977 . 1 j Homo sapiens cDNA clone IMAGE: 47. 
emb | AL513217 _ : _11„L Human DNA sequence from clone . 
dbj I.AK0 39 4 57 . 1 I Mus musculus adult male spinal . 
qb |'BC04 4 813 . 1J Mus musculus RIKEN cDNA 93301320. 



ref|NM 175259.3 1 Mus musculus RIKEN cDNA 933013. 



db J ] 1AK02 0369. 1 I 



ref j XM 341125 . 1 1 Rattus norvegicus similar to s. 

Mus musculus adult male diencep. 
Mus musculus chromosome 17 clon. 
Homo sapiens 3 BAC RP11-317I15 . 
Homo sapiens BAC clone RP11-335E. 
GGA291729 Gallus gallus HOXA-7 g. 



.s^Ji^li§iii: 

q b | ACQ 63 9 53 . 



12| 
13 | 



51 

emb | A J2 9 172 9.1 | 



qb [AC07.309I . J 



emb | AL35 6094.i l 



3b J_ AC 0 0 9 0 2 2 _. 10_ J 



gb| AC145212 



gb | AC127 381 



1! 



q b | AC 0 92727 . 2 1 



.9_yj„?s 000. P. 2 P_ „■ A i 



qb | AC 12 4 65 " 



qb | AC 1 0 5 2 j 



5 1. 



qb [ AC09 37 02 . 4 j ■ 
Ski^?.10 08 0 8 : W\ 
qb | AC 00 425 3 . 2 I 
qb 1 AC016933 .20 | 



Cf b| AC112516. 2 1 



qb | A C 138336. 3 | 



3 1. 
1 

dbj LAPP 0 62 8 5.. 2 



.gb.i.Ac 

qb|AC 



1387pl_ : J 
005186. : 



qblA C 137810 .3| 
qb | .AC 07 3 57 1.14 | 



qb | AC0Q6210. 4 j 



gb | AC067747 . ' 



gblAF003625.2 j 



_gb__LAh 
qb | AC 



_003529_. 
Tl5 622 . 



qb| AC0 9: 



21 

ii 
ii 

qb | AC 0168 21 . 9 | 
qb|ACl 16333.2 1 
Skl^?.0_8 7 3 6_8,_7| 
gb | AC 10 4 82 7 . 4 j 
qb|ACQ16398. 6| 
qb|AC025033.6 1 



qb | AC02 63 91 



SMA?I053_93...3J 



qb I AC027238 , 



Cf b| AC02176 1 



8j 



J_ Human DNA sequence from clone . . 

Homo sapiens chromosome 16 clon. 
Homo sapiens BAC clone RP11-1368. 
Homo sapiens BAC clone RP11-1360. 
Bostaurus clone RP42-351K5, com. 
Homo sapiens 12q24.2 PAC RPCI4-8. 

Pan troglodytes chromosome 22 c. 
Homo sapiens chromosome 11, clon. 
Homo sapiens chromosome 8, clone. 
Homo sapiens 3 BAC RP11-65E22 {Ro. 
Homo sapiens BAC clone RPll-1324. 

Homo sapiens chromosome 17, clo. 
Homo sapiens chromosome 17, clon. 

Homo sapiens 3 BAC RP11-166D18 . 
Homo sapiens chromosome 3 clone . 
Homo sapiens chromosome 17, clon. 
Homo sapiens chromosome 15, clon. 
Homo sapiens 12 PAC RP5-916L7 (R. 

Homo sapiens genomic DNA, chrom. 
Homo sapiens chromosome 5 clone . 

Homo sapiens 12 BAC RP11-136F16. 

Homo sapiens X BAC GS1-309P15 (G. 
Homo sapiens chromosome 10 clone. 
Homo sapiens chromosome X clone . 

Homo sapiens glypican 3 (GPC3) g. 
Homo sapiens BAC clone RP11-404I. 
Homo sapiens BAC clone RP11-45E1. 
Homo sapiens chromosome 10 clone. 
Homo sapiens chromosome 5 clone . 
Homo sapiens chromosome 8, clone. 
Homo sapiens BAC clone RP11-778J. 
Homo sapiens chromosome 10 clone. 
Homo sapiens chromosome 10 clone. 
Homo sapiens chromosome 10 clone. 
Homo sapiens BAC clone RPll-6560. 
Homo sapiens chromosome 8, clone. 
Homo sapiens chromosome 11, clon. 
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cfi [ 19 55 1 192 1 qb | ACQ 9 3 65 6 . 4 | Homo sapiens BAC clone RP11-440N. . . 45 0.39 

qi I 19551184 j qb | ACQ93601 . 4 j Homo sapiens BAC clone RP11-338P... 45 0.39 

q i | 1 9 5 5 1 1 5 4 J cj h\ AC 0 0 7 _9 2 3 7 J,_ Homo sapiens chr omo s ome 17, c 1 o n . . . _ 4 5 0.39 

qi 1.19551 1 5 2 „i..gb__[ AC 10 4 5 7 6 _._ 5J__ H omo sapiens chr omo s ome 8 , clone... __4 5 0.39 

qi I 2 72 614 99 j qb | AC13 602 6 . 3 1 Homo sapiens chromosome 16 clone... _45 0.39 

qi | 12000243 j qb |ACp7 8963 . 16 1 Homo sapiens 12q BAC RP1 1-3 62K2 . . . 45 0.39 

q i | 16756366 | qb | AC097519.2 | Homo sapiens BAC clone RP11-549K... 4 5 0.39 

gij-2195650_^ Homo sapiens 12 BAC RPll-422021 ... 45 0.39 

£LUi!M3?.^ Homo sapiens BAC clone RP11-371E... 45 0.39 

qi | 13 34 6 58 6 j qb | AC0218 49 . 5 | Homo sapiens BAC clone RP11-366G. . . __4.5 0.39 

qi 1 18497197 1 gb 1 AC092596 . 3 | Homo sapiens BAC clone RP11-100J. . . 45 0.39 

qi. | 2 5 815 3 4 5 | gb 1 AC 1 37 67 4.2 | Homo sapiens chromosome 3 clone ... 45 0.39 

qi | 25704382 | gb 1 AC 0 9_2 5 3 2 _._ 1 7_J__ Papio anubis clone rp41-110dl3, . . . __45 0.39 

qi | 18873872 | qb 1 AC037 4 82 . 14 | Homo sapiens chromosome 17, clo. . . 45 0.39 H 

qi I 18482331 [qb | AC079235 . 7 | Homo sapiens BAC clone RP11-4950. . . 45 0.39 

qi | 1 87675 3 5 j qb | AC090735 . 5 j Homo sapiens chromosome 8, clone... 4 5 0.39 

qi I 18 6 7 7 372 j qb | AC09 951.7 . 2 j Homo sapiens chromosome 5 clone ... 4 5 0.39 

gi [.18464049 j qb | AC02.5757 : „31 Homo . sapiens chromosome 5 clone ... _._45. 0.39 

qi. | 1 81, 04848 i qb | AC091039 » 7 1 Homo sapiens chromosome 18, clon... 45 0.39 

qi I 17027313 j qb j AC016401 . 9 | Homo sapiens chromosome 18, clon... 45 0.39 

qi I 28189507 1 dbj | AP000795 . 5 [ Homo sapiens genomic DNA, chrom. . . 45 0.39 

qi | 33457004. j e mh | AL354822 . 8 j Human DNA sequence from clone R. . . 45 0.39 

qii 15421996 | gb | AC016879 . 6 1 Homo sapiens chromosome 8, clone... 0.39 

qi I 1 5.3 7 5 15 1 | qb | AC 0 2 5 17 1 . 8 j Homo sapiens chromosome 5 clone ... _45 0.39 

qi I 1 1 0 671 1 5 j qb | AC 0 2 2 3 6 3 . 2 4 j Homo sapiens 12 BAC RP11-1151B7 . . . 45 0.39 

qi | 3894209 |,qb j AC004 959 , 1 j A . C004 959 Homo sapiens PAC clone RP. . . 4 5 0.39 

qi |14 3 4 7 10 4 | emb | AL3 5 6 7 5 6 . 4 | CMS 0 5T DG Human chromosome 14 DNA... _45 0.39 

gi | 16501093 | einb I AL 1,3913_6_._17_L Human DNA sequence from clone ... _45 0.39 

qi | 93 6 6919 l.emb | AL160.G58 . 8 | Human DNA sequence from clone RP. . . _45 0.39 

qi | 13.559997 1 emb | AL158158 . 14 | Human DNA sequence from clone ... 45 0.39 

qi | 14017515 j qb | AC016080 , 5 I.AC0 .1 60 80 Homo sapiens, clone RP11... __45 0.39 

qi | 14029049 | qb | AC091074 . 3 |AC091Q74 Homo sapiens chromosome ... 45 0.39 

qi J; 1 1 1 2 0 9 5 llgb]_A^ Homo sapiens BAC clone R. . . 45 0.39 

qi | 44 327 90 | qb j AC0 05 5 1Q . 3 j ACQ 055 10 Homo sapiens chromosome 4... __45 0.39 

qi | 4469216 | emb | AL033504 . 3 | H5434Q8 Human DNA sequence from c... 45 0.39 

• qi | 28411198 | emb 1 AL35 5432 . 7_| HS56F10 Homo sapiens chromosome ... . 4 5 0.39 

qi |28316274j emb [ Ah 3 5 5 4 3 3 . 6 | HS 1 7 9D2 2 Homo sapiens chromosome... - 45 0.39 

.9i;LLi2_65_6825_L^^ Homo sapiens, clone RP1 . . . __45 0.39 

qi | 3641771 | qb [AC005668 . 1 j AC005668 Homo sapiens chromosome 1... 45 0.39 

qi | 11496328J gb | AC015540 . 9 | AC01554Q Homo sapiens 12 BAC RP11... . 45 0.39 

qi | 14970795 j emb | AL16 165 4 . 14 1 Human DNA sequence from clone ... 45 0.39 

qi | 11967438 j emb | API 332 S 9 . 9 1 Human DNA sequence from clone R... ___45 0.39 

3.LL^A^1^1e]^1I^^^22:2aA}IL Human DNA sequence from clone R. . . ___4 5 0.3 9 

qi | 215400 3 3 | emb | AL5 1317 4.19| Human DNA sequence from clone ... __45 0.39 

gi | 15723130 | emb [ AL603767 . 4 | Human DNA sequence from clone R . . . 45 0.39 

qi | 9863.570 | emb | AL15 9 1 52 . 11 | Human DNA sequence from clone R . . . 45 0.39 

gi 1166056951 emb | AL5 1 32 1 0 . 32 j Human DNA sequence from clone ... 45 0.39 

&:L!JL!!t?j^ Homo sapiens chromosome. . . J5 0.3 9 



Alignments 



□ > qi | 37182 2 99 j qb | AY 3 5 85 3 9 . 1 j Olli Homo sapiens clone DNA59842 PPAG583 (UNQ583) mRN 



Length = 1141 
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Score = 1805 bits (898), Expect =0.0 

Identities - 1091/1141 (95%), Gaps = 26/1141 (2%) 

Strand = Plus / Plus 



Query: 1 gggctgggccccgccgcagctccagctggccggcttggtcctgcggtcccttctctggga 60 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I i I I I I I I I I I I I I I I I I II E I I i I I I I I I I I I I I M I 
Sbjct: 1 gggctgggccccgccgcagc'tccagctggccggcttggtcctgcggtcccttctctggga 60 

Query: 61 ggcccgaccccggccgcgcccagcccccaccatgccacccgcggggctccgccgggccgc 120 

I I I M I I I M I I I M I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I 1 I I E I I I I I I I I I I I I I I E I I 
Sbjct: 61 ggcccgaccccggccgcgcccagcccccaccatgccacccgcggggctccgccgggccgc 120 

Query: 121 . gccgctcaccgc-rtitcgctctgttggtgctgggggctcccctggtgctggccggcgagga 179 

i I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II i I I I I I I I I I I I 

■Sbjct: 121 gccgctcaccgcaatcgctctgttggtgctgggggctcccctggtgctggccggcgagga 180 



Query: 180 ctgcctgtggtacctggaccgg-mtggctcctggcatccgg'ggttt-mctgcgagttctt 237 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I II I I I I I I I I I I I I I I f I I IE I I I I I I I I I 
Sbjct: 181 ctgcctgtggtacctggaccggaatggctcctggcatccggggtttaactgcgagttctt 240 

Query: 238 caccttctgctgcgggacctgctaccatcggtactgctgcagggacctgaccttgcttat 297 

E I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I E I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 241 caccttctgctgcgggacctgctaccatcggtactgctgcagggacctgaccttgcttat 300 

Query: 298 cac'cgagaggcagcag-mgcactgcctggccttcagcccc-ingaccatagcaggcatcgc 355 

I I I I I I II I I I I I I II El E I I I I II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I 
Sbjct: 301 caccgagaggcagcagaagcactgcctggccttcagccccaagaccatagcaggcatcgc 360 

Query: 356 ctcagctgtgatcctctttgttgctgtggttgccaccaccatctgctgcttcctctgttc 415 

I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I El I I I I I II I I I I I ! E 
Sbjct: 361 ctcagctgtgatcc'tctt'tgttgctgtggttgccaccaccatctgctgcttcctctgttc 420 

Query: 416 ctgttgctacctgtaccgccggcgccagcagctccagagcccatttg-mggccaggagat 474 

I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 421 ctgttgctacctgtaccgccggcgccagcagctccagagcccatttgaaggccaggagat 480 



Query: 475 tcc-mtgacaggcatcccagtgcagccagtatacccatacccccaggacccc~-wgctgg 531 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 481 tccaatgacaggcatcccagtgcagccagtatacccatacccccagga'ccccaaagctgg 540 

Query: 532 ccctgcacccccacagcctggcttcatgtacccacctagtggtcctgctcccc-mtatcc 590 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 541 ccctgcacccccacagcctggcttcatgtacccacctagtggtcctgctccccaatatcc 600 

Query: 591 actctacccagctgggcccccagtctac-mccctgcagctcctcctccctatatgccacc 649 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 601 actctacccagctgggcccccagtctacaaccctgcagctcctcctccctatatgccacc 660 
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Query: 650 acagccctcttacccgggagcct — gggmccagccatgtctctgctgccccttcagtgat 707 

I I I I II I ! I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I i I i I I I I I I 

Sbjct: 661 acagccctcttacccgggagcctgaggaaccagccatgtctctgctgccccttcagtgat 720 

Query: 708 gcc-mccttgggagatgccctcatcctgtacctgcatctggtcctgggggtggcaggagt 766 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I i I I I I I I I I I I I I I M I 

Sbjct: 721 gccaaccttgggagatgccctcatcctgtacctgcatctggtcctgggggtggcaggagt 780 



Query : 7 67 cctccagccaccaggccccagacc-mgcc-mgccctgggccctactggggacagagcccc 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I III I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I 
Sb'j ct : 7 81 cctccagccaccaggccccagaccaagccaagccctgggccctactggggacagagcccc 



824 



840 



Query: 825 aggg-mgtgg-mcaggagctg-mctagaactatgaggggttggggggagggcttgg-mtt 880 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I M II I I I I I I I I I I I I II 
Sbjct: 841 agggaagtggaacaggagctgaactagaactatgaggggttggggggagggcttggaatt 900 



Query: 881 atgggctatttttactgggggc-mgggagggagatgacagcctgggtcacagtgcctgtt 939 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I ! I I I I i I I I i I I I I I 
Sbjct: 901 atgggctatttttactgggggcaagggagggagatgacagcctgggtcacagtgcctgtt 960 



Query: 940 ttc--wtagtccctctgctccc-mgatcccagccagg-mggctggggccctactgtttgt 995 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 961 ttcaaatagtccctctgctcccaagatcccagccaggaaggctggggccctactgtttgt 1020 



Query: 996. cccctctgggctggggtggggggagggaggaggttccgtcagcagctggcagtagccctc 1055 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i 
Sbjct: 1021 cccctctgggctggggtggggggagggaggaggttccgtcagcagctggcagtagccctc 1080 



Query: 1056 ctctctggctgccccactggccacatctctggcctgctagatt-aagctgtaaagacara 1114 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I i I I I 
Sbjct: 1081 ctctctggctgccccactggccacatctctggcctgctagattaaagctgtaaagacaaa 1140 



Query: 1115 a 1115 
I 

Sbjct: 1141 a 1141 



□ > qi | 39930574 | ref j N M 1 98149. 1 j 
Length = 1141 



Homo sapiens chromosome 1 open reading frame 40 



Score = 1805 bits (898), Expect = 0.0 

Identities = 1091/1141 (95%), Gaps - 26/1141 (2%) 

Strand = Plus / Plus 



Query: 1 gggctgggccccgccgcagctccagctggccggcttggtcc tgcggtcccttctctggga 60 

I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I i I I I 
Sbjct: 1 gggctgggccccgccgcagctccagctggccggcttggtcctgcggtcccttctctggga 60 



Query: 61 ggcccgaccccggccgcgcccagcccccaccatgccacccgcggggctccgccgggccgc 120 



http://www.ncbi.nlm.nih.gov/BLAST/Blast.cgi 



3/17/04 



R1D=I079572591-7810-120835507754.BLASTQ3, 



Page 6 of 35 



Sbjct: 61 



j I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I ! 1 I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I II 

ggcccgaccccggccgcgcccagcccccaccatgccacccgcggggctccgccgggccgc 12 0 



Query : 121 gccgctcaccgc-mtcgctctgttggtgctgggggctcccctggtgctggccggcgagga 
I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I II I I I I I I 
Sb j ct : 121 gccgctcaccgeaatcgctctgttggtgctgggggctcccctggtgctggccggcgagga 



179 



180 



Query: 180 ctgcctgtggtacctggaccgg-mtggctcctggcatccggggttt-mctgcgagttctt 237 

I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 181 ctgcctgtggtacctggaccggaatggctcctggcatccggggtttaactgcgagttctt 240 



Query : 2 38 caccttctgctgcgggacctgctaccatcggtactgctgcagggacctgaccttgcttat 
I I I I I I I I i I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct : 241 caccttctgctgcgggacctgctaccatcggtactgctgcagggacctgaccttgcttat 



297 



300 



Query : 2 98 caccgagaggcagcag-mgcactgcctggccttcagcccc-mgaccatagcaggcatcgc 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I 
Sb j ct : 301 caccgagaggcagcagaagcactgcctggccttcagccccaagaccatagcaggcatcgc 



355 



360 



Query: 356 ctcagctgtgatcctctttgttgctgtggttgccaccaccatctgctgcttcctctgttc 415 

I I I I I I I I I ! I i I I I I I I I I i I I I I I I I II I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I 
Sbjct: 361 ctcagctgtgatcctctttgttgctgtggttgccaccaccatctgctgcttcctctgttc 420 



Query: 416 ctgttgctacctgtaccgccggcgccagcagctccagagcccatttg-mggccaggagat 474 

I I 1 I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I i I i I I I I 
Sbjct: 421 ctgttgctacctgtaccgccggcgccagcagctccagagcccatttgaaggccaggagat 480 



Query : 47 5 tcc-mtgacaggcatcccagtgcagccagtatacccatacccccaggacccc--wgctgg 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I 
Sb j ct : 481 tccaatgacaggcatcccagtgcagccagtatacccatacccccaggaccccaaagctgg 



531 



540 



Query: 532 ccctgcacccccacagcctggcttcatgtacccacctagtggtcctgctcccc-mtatcc 590 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I 

Sbjct: 541 ccctgcacccccacagcctggcttcatgtacccacctagtggtcctgctccccaatatcc 600 



Query : 5 91 actctacccagctgggcccccagtctac-mccctgcagctcctcctccctatatgccacc 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 601 actctacccagctgggcccccagtctacaaccctgcagctcctcctccctat'atgccacc 



649 



660 



Query : 650 acagccctcttacccgggagcct--gggmccagccatgtctctgctgccccttcagtgat 

I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I II I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 661 acagccctcttacccgggagcctgaggaaccagccatgtctctgctgccccttcagtgat 



707 



720 



Query: 708 gcc-mccttgggagatgccctcatcctgtacctgcatctggtcctgggggtggcaggagt 766 

- Ill I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 721 gccaaccttgggagatgccctcatcctgtacctgcatctggtcctgggggtggcaggagt 780 



Query: 767 cctccagccaccaggccccagacc-mgcc-nigccctgggccctactggggacagagcccc 824 
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Sbjct: 781 



[ i I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I II I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

cctccagccaccaggccccagaccaagccaagccctgggccctactggggacagagcccc 840 



Query: 825 
Sbjct: 841 



aggg-mgtgg-mcaggagctg-mctagaactatgaggggttggggggagggcttgg-mtt 880 

11-11 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I E I M I II I I I II 

agggaagtggaacaggagctgaactagaactatgaggggttggggggagggcttggaatt 9 00 



Query: 881 at'gggctatttttactgggggc-mgggagggagatgacagcctgggtcacagtgcctgtt 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I II I i i I I I M I I I I I I I I I 

Sb j ct : 901 atgggctatttttactgggggcaagggagggagatgacagcctgggtcacagtgcctgtt 



939 



960 



Query: 940 ttc--wtagtccctctgctccc-mgatcccagccagg-mggctggggccctactgtttgt 995 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 961 ttcaaatagtccctctgctcccaagatcccagccaggaaggctggggccctactgtttgt 1020 



Query: 99 6 cccctctgggctggggtggggggagggaggaggttccgtcagcagctggcagtagccctc 
I I I I I I I I I M I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I M I I II I II I I I I I I I I I I I 
Sb j ct : 1021 cccctctgggctg'gggtggggggagggaggaggttccgtcagcagctggcagtagccctc 



1055 



1080 



Query: 1056 ctctctggctgccccactggccacatctctggcctgctagatt-aagctgtaaagacara 1114 
I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I II I I I I I M I I I I I I I I 

Sbjct: 1081 ctctctggctgccccactggccacatctctggcctgctagattaaagctgtaaagacaaa 1140 



Query: 1115 a 1115 
I 

Sbjct: 1141 a 1141 



P >qi | 16306970 1 q b | BC009556 . 1 j 



Homo sapiens chromosome 1 open reading frame 4 



IMAGE : 3899550) , 
Length = 1156 



partial cds 



Score - 1797 bits (894), Expect ^0.0 

Identities - 1090/1141 (95%), Gaps = 26/1141 (2%) 

Strand = Plus / Plus 



Query: 1 gggctgggccccgccgcagctccagctggccggcttggtcctgcggtcccttctctggga 60 

I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 5 gggctgggccccgccgcagctccagctggccggcttggtcctgcggtcccttctctggga 64 



Query : 61 ggcccgaccccggccgcgcccagcccccaccatgccacccgcggggctccgccgggccgc 

M I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I 

Sb j ct : 65 ggcccgaccccggccgcgcccagcccccaccatgccacccgcggggctccgccgggccgc 



120 



124 



Query: 121 gccgctcaccgc-mtcgctctgttggtgctgggggctcccctggtgctggccggcgagga 179 

I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I M I I I II I I I I I I I M I 
Sb j ct : 12 5 gccgctcaccgcaatcgctctgttggtgctgggggctcccctggtgctggccggcgagga 184 



Query: 180 ctgcctgtggtacctggaccgg-mtggctcctggcatccggggttt-mctgcgagttctt 237 
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Sbjct: 185 



I I I I I I I I I I I E I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I E I ! I M 

ctgcctgtggtacctggaccggaatggctcctggcatccggggtttaactgcgagttctt 2 44 



Query: 
Sbjct : 



238 



245 



caccttctgctgcgggacctgctaccatcggtactgctgcagggacctgaccttgcttat 

i |.| I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I 

cacct tc tgctgcgggacctgctaccat egg tact get gcagggacctgacctt get tat 



297 



304 



Query: 298 caccgagaggcagcag-mgcactgcctggccttcagcccc-mgaccatagcaggcatcgc 355 

I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ■ 

Sbjct: 305 caccgagaggcagcagaagcactgcctggccttcagccccaagaccatagcaggcatcgc 364 



Query : 35 6 ctcagctgtga'tcctctttgttgctgtggttgccaccaccatctgctgcttcctctgttc 

I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I II I I i I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I 

Sb j ct : 3 65 ctcagctgtgatcctctttgttgctgtggttgccaccaccatctgctgcttcctctgttc 



415 



424 



Query : 416 ctgttgctacctgtaccgccggcgccagcagc'tccagagcccatttg-mggccaggagat 
I ! I II I I I I IE I I I I I I I I I I I I I I i E M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 425 c'tgttgctacctgtaccgccggcgccagcagctccagagcccatttgaag"gccaggagat 



474 



484 



Query: 
Sb j ct : 



47 5 tcc-mtgacaggcatcccagtgcagccagtatacccatacc"cccaggacccc--wgctgg 531 

III I I IE I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I IE I I I I I I IE I I E I I I I I I I E I 

48 5 tccaatgacaggcatcccagtgcagccagtatacccatacccccaggaccccaaagctgg 54 4 



Query: 
Sbjct : 



532 ccctgcacccccacagcctggcttcatgtacccacctagtggtcctgctcccc-mtatcc 590 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I E I I I I E I I I I I IE E I I I I I I I I I I I I I I I J I I I I I I I 

545 ccctgcacccccacagcctggcttcatatacccacctagtggtcctgctccccaatatcc 604 



Query: 591 actctacccagctgggcccccagtctac-mccctgcagctcctcctccctatatgccacc 649 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I E I I I I I I I I I I I I I I t I E t I I I I I I I I 
Sbjct: 605 actctacccagctgggcccccagtctacaaccctgcagctcctcctccctatatgccacc 664 



Query : 65 0 acagccctcttacccgggagcct--gggmccagccatgtctctgctgccccttcagtgat 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I f I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I 

Sb j ct : 665' acagccctcttacccgggagcctgaggaaccagccatgtctctgctgccccttcagt'gat 



707 



724 



Query : 70 8 gcc-mccttgggagatgccctcatcctgtacctgcatctggtcctgggggtggcaggagt 
III I I I I I I I I I I I I 1 I I I I t I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I E I I I 
Sb j ct : 72 5 gccaaccttgggagatgccctcatcctgta'cctgcatctggtcctgggggtggcaggagt 



766 



784 



Query: 767 cctccagccaccaggccccagacc-mgcc-mgccctgggccctactggggacagagcccc 824 

I I I I I I I I I I I I E I I II 1 I I I I i E III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I i 
Sbjct: 785 cctcca'gccaccaggccccagaccaagccaagccctgggccctactggggacagagcccc 844 

Query: 825 aggg-mgtgg-mcaggagctg-mctagaactatgaggggttggggggagggcttgg-mtt 880 

I I I I I II I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I E I E I I I I I I I I I I I I II 

Sbjct: 845 agggaagtggaacaggagctgaactagaactatgaggggttggggggagggcttggaatt 904 



Query: 881 atgggctatttttactgggggc-mgggagggagatgacagcctgggtcacagtgcctgtt 939 
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I M E I I I I I I II M I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 9 05 atgggctatttttactgggggcaagggagggagatgacagcctgggtcacagtgcctgtt 964 



Query : 94 0 ttc--wtagtccctctgctccc-mgatcccagccagg-mggctggggccctactgtttgt 
Ml I I II I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I E I I I I I I 1 
Sb j ct : 9 65 ttcaaatagtccctctgctcccaagatcccagccaggaaggctggggccctactgtttgt 



995 



1024 



Query: 996 cccctctgggctggggtggggggagggaggaggttccgtcagcagctggcagtagccctc 1055 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I IE I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sb j ct : 102 5 cccctctgggctggggtggggggagggaggaggttccgtcagcagctggcagtagccctc 1084 

Query: 1056 ctctctgg'ctgccccactggccacatctctggcctgctagatt-aagctgtaaagacara 1114 

I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 1085 ctctctggctgccccactggccacatctctggcctgctagattaaagctgtaaagacaaa 1144 



Query: 1115 a 1115 
I 

Sbjct: 1145 a 1145 



H >qi | 38541262 | ,qb | RC0G19Q8 . 1 j 11 Homo sapiens chromosome 1 open reading frame 40, m 
IMAGE:4415188) , partial cds 
Length = 100 0 

Score = 1497 bits (745), Expect - 0.0 
Identities = 935/984 (95%), Gaps = 25/984 (2%) 
Strand = Plus / Plus 

Query: 154 gctcccctggtgctggccggcgaggactgcctgtggtacctggaccggm- tggctcctgg 212 

I I I I I I I I I I I I I I ! I II I I I I I M I I IE I I IE I I E I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I 
Sbjct: 1 gctcccctggtgctggccggcgaggactgcctgtggtacctggaccggaatggctcctgg 60 

Query: 213 catccggggtttm-ctgcgagttcttcaccttctgctgcgggacctgctaccatcggtac 271 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I E IE I I I I I I I I I I I I E I I I I I I I 
Sb j ct : 61 catccggggtttaactgcgagttcttcaccttctgctgcgggacctgctaccatcggtac 12 0 



Query: 
Sbjct: 



272 



121 



tgctgcagggacctgaccttgcttatcaccgagaggcagcagm-gcactgcctggccttc 33 0 

I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I i 

tgctgcagggacctgaccttgcttatcaccgagaggcagcagaagcactgcctggccttc 18 0 



Query: 331 agccccm-gaccatagcaggcatcgcctcagctgtgatcctctttgttgctgtggttgcc 389 

I f I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 181 agccccaagaccatagcaggcatcgcctcagctgtgatcctctttgttgctgtggttgcc 240 

Query: 390 accaccatctgctgcttcctctgttcctgttgctacctgtaccgccggcgccagcagctc 449 

II I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I IE I I ! I I I I t I I I I I I I I I I I I I 

Sb j ct : 241 accaccatctgctgcttcctctgttcctgttgctacctgtaccgccggcgccagcagctc 3 00 



Query: 450 cagagcccatttg-mggccaggagattcc-mtgacaggcatcccagtgcagccagtatac 507 
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Sbjct: 301 



I I I 1 I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

cagagcccatttgaaggccaggagattccaatgacaggcatcccagtgcagccagtatac 



360 



Query: 508 ccatacccccaggacccc--wgctggccctgcacccccacagGctggcttcatgtaccca 565 

I I I E I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I MINI 
Sbjct: 361 ccatacccccaggaGcccaaagctggccctgcacccccacagcctggcttcatataccca 420 

Query: 566 cctagtggtcctgctcccc-mtatccactctacccagctgggcccccagtctac-mccct 623 

I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I E I I I I I I I I I I I I I II I I I ! I I I I I I I I 
Sbjct: 421 cctagtggtcctgctccccaatatccactctacccagctgggcccccagtctacaaccct 480 

Query: 624 gcagctcctcctccctatatgccaccacagccctcttacccgggagcct--gggmccagc 681 

I I I I I II I I I M I i I I I I I I I I I I ! 1 I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I M I I 1 I I 
Sbjct: 481 gcagctcctcctccctatatgccaccacagccctcttacccgggagcctgaggaaccagc 540 

Query : 682- catgtctctgctgccccttcagtgatgcc-mccttgggagatgccctcatcctgtacctg 740 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I E I I I ! I I I I 
Sbjct : 541 catgtctctgctgccccttcagtgatgc'caaccttgggagatgccctcatcctgtacctg 600 

Query: 741 catctggtcctgggggtggcaggagtcctccagccaccaggccccagacc-rngcc-mgcc 798 

I I I I I I I I I I I I I I I I E I I I E I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III III 
Sbj ct : 601 catctggtcctgggggtggcaggagtcctccagccaccaggccccagaccaagccaagcc 660 

Query: 7 99 ctgggccctactggggacagagccccaggg-mgtgg-mcaggagctg-mctagaactatg 855 

I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I INI I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I 
Sbjct : 661 ctgggccctactggggacagagccccagggaagtggaacaggagctgaactagaactatg 720 

Query : 856 aggggttggggggagggcttgg-mttatgggctatttttactgggggc-mgggagggaga 913 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I M I 

Sbjct : 721 aggggttggggggagggcttggaattatgggctatttttactgggggcaagggagggaga 78 0 

Query: 914 tgacagcctgggtcacagtgcctgttttc--wtag"tccctctgctccc-mgatcccagcc 97 0 

I I I I I I I I I I I -I I I I I I U I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I IE I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 781 tgacagcctgggtcacagtgcctgttttcaaatagtccctctgctcccaagatcccagcc 8 40 

Query : 971 agg-mggctggggccctactgtttgtcccctctgggctggggtggggggagggaggaggt 102 9 

III I I I I I I I I I II I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I 

Sbjct : 841 aggaaggctggggccctactgtttgtcccctctgggctggggtggggggagggaggaggt 900 

Query: 1030 tccgtcagcagctggcagtagccctcctctctggctgccccactggccacatctctggcc 1089 

[ I I I I IE I I t ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I E I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I 

Sbj ct : 901 tccgtcagcagctggcagtagccctcctctctggctgccccactgaccacatctctggcc 960 



Query: 1090 tgctagatt-aagctgtaaagaca 1112 

I I I I I I I E I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 961 tgctagattaaagctgtaaagaca 984 
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